ANEXOS

Anexo 1. Alineamiento de las secuencias obtenidas
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Figura 7: Distribucion de las variaciones nucleotidicas en el locus de tpi en Giardia duodenalis
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Figura 8: Distribucion de las variaciones nucleotidicas en el locus de B-giardina en Giardia
duodenalis
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Figura 9: Distribucion de las variaciones nucleotidicas de los clones de las muestras 521 y 525
del paciente 1 en el locus de tpi de Giardia duodenalis



